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FIG 2 



Exon 1— Homo log 1 



Query: 3844 ccgcggacgccacagcgctgtgagtagcgggcccagcggcacccgggagaggccgcggga 3903 

i I I I I I I I I I I I I I I I I [ I I I I I I I M H II I I I j I I I I | | I I I I I I | || | M M 

Sbjct: 16586 ccgcggacgccacagcgctgtgagtagcgggcccagcggcacccgggagaggccgcggga 16645 

Query: 3 904 cgggcgggcgtgggcgggttccctggcccgggacgggaagcaggacgcgggccaggacgc 3963 

I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I | I | | I I i I I I II I I 1 I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 1664 6 cgggcgggcgtgggcgcgttccctggcccgggacgggaagcaggacgcgggccaggacgc 16705 

Query: 3964 tcccaggggcgaggctccggcgcggcacggcgggccctgctaaataaggaacgcctggag 4023 

I I M M I I I I I I I I I I I I I | I | | | | | | | | I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | 
Sbjct: 16706 tcccaggg-cgaggctccggcgcggcacagcgg-ccctgctaaataaggaacgcctggag 16763 



Query: 4024 ccgcggttggcacggccccggggagccgaaaaaccccgggtctggagacagacgtcccac 4083 

1 1 I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I 1 I I I I I I I I 1 1 I I 1 I I I I i I I I U 1 I I I I 
Sbjct: 16764 ccgcggttggcacggccccggggagccgaaaaaccccgggtctggagacagacgtcccac 16823 



Psti 



Query: 4084 



ccgggggctctgcagacgccagcgggggcggggcgcggaggccgcgctcagctgggagga 4143 

I I M I I I I I I I I I I I | | I I | | | | | I | | | | l | | M | | | | | I | | J | | | | | | | | | 

Sbjct: 16824 ccgggggctctgcggacgccagcgggggcggggcgcggaggccgcgctcagctgggagga 16883 



Query: 4144 caaacagtcgctaattggagaggaattgggatgcggcctggggctgcggggtacccggag 4203 

I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | 
Sbjct: 16884 caaacagtcgctaattggagaggaattgggattcggcctggggctgcggggtacccggag 16943 

Query: 4204 aggtggggatggctgtagggggcggcagggaagagttccaggaggtgtctggaaaaggat 4263 

M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | I I 
Sbjct: 16944 agatggggatggctgtagggggctgcagggaagagttccaggaggtgtctggacaaggat 17003 

Exon 1-Homolog 1 

Query: 38 4 4 ccgcggacgccacagcgctgtgagtagcgggcccagcggcacccgggagaggccgcggga 3903 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I II I I t I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 16586 ccgcggacgccacagcgctgtgagtagcgggcccagcggcacccgggagaggccgcggga 16645 



Query: 3904 cgggcgggcgtgggcgggttccctggcccgggacgggaagcaggacgcgggccaggacgc 3963 

I I I I I I I I ! I I I I I I I 1 I II I 1 I I I I I II I I I I I I I I I M I | | | | | | | | | | | | | 1 | | | | 
Sbjct: 16646 cgggcgggcgtgggcgcgttccctggcccgggacgggaagcaggacgcgggccaggacgc 16705 



Query: 3964 tcccaggggcgaggctccggcgcggcacggcgggccctgctaaataaggaacgcctggag 4023 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I M I i I I llll I I I I I I I I I I I ( | I || | I | | | | | | || 
Sbjct: 16706 tcccaggg-cgaggctccggcgcggcacagcgg-ccctgctaaataaggaacgcctggag 16763 
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Stretch of Exon 6— Homo log 1 



Query: 21589 tcgttcccaccggtctccagcggtgcacccgctctgcccctcggacacggagatcttccc 21648 

I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I! I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I i I I I I I I I I I I | 
Sbjct: 23917 tcgttcccaccggtctccagcggtgcacccgctctgcccctcggacacggagatcttcfcc 2397 6 

Query: 21649 tggcaacgggcactgctaccgcctggtggtggagaaggcggcctggctgcaggcgcagga 21708 

lillll I I I I 1 I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I 1 I I I I I I I 1 I I I I 
Sbjct: 23977 tggcaatgggcactgctaccgcctggtggtggagaaggcggcctggctgcaggcgcagga 24036 

StuI 

Query: 21709 gcagtgtcaggcctgggccggggccgccctggcaatggtggacagtcccgccgtgcagcg 217 68 

I t ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I II I I { I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 24037 gcagtgtcgggcctgggccggggccaccctggcaatggtggacagtcccgccgtgcagcg 24096 



Stretch of Exon 6— Homolog 2 



Query: 21589 tcgttcccaccggtctccagcggtgcacccgctctgcccctcggacacggagatcttccc 21648 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I ! 1 I I I I I I t I I I ! 
Sbjct: 63611 tcgttcccaccggtctccagcggtgcacccgctctgcccctcggacacggagatcttctc 63670 



Query: 21649 tggcaacgggcactgctaccgcctggtggtggagaaggcggcctggctgcaggcgcagga 21708 

I M I I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I II I I ! 11 I 
Sbjct: 63671 tggcaacgggcactgctaccgcctggtggtggagaaggcggcctggctgcaggcgcagga 63730 



Query: 
Sbjct: 



21709 
63731 



gcagtgtcaggcctgggccggggccgccctggcaatggtggacagtcccgccgtgcagcg 21768 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I I II I I I II I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I 
gcagtgtcgggcctgggccggggccaccctggcaatggtggacagtcccgccgtgcagcg 637 90 



#Jl .1* 



FIG 2 Cont. 



Stretch of Exon 10— Homo log 1 



Query: 23622 aaatcagggccccaacaccctcccctcctcacagggaccccggagaacggcagcgagcct 23 681 

III I I I 1 I I I I (I 1 1 I I It I I I 1 I I I I I II M I II HI I II I I I I 1 I I I I I I I I 1 I I 
Sbjct: 25938 gaatgagggccccaacaccctcccctcctcgcagggaccccggagaacggcagcgagcct 25997 

Query: 23682 gagagcaggtccccggacaacaggacccagctggcccccgcgtgcatgccagggggacgc 23741 

I II 1 I I I I II I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 25998 gagagcaggtccccggacaacaggacccagctggcccccgcgtgcatgccagggggacgc 26057 

Query: 23742 tggtgccctggagccaacatctgcttgccgctggacgcctcctgccacccccaggcctgc 23801 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I t 1 I I I 1 I I I I I I i I I I 1 I 

Sbjct: 26058 tggtgccctggagccaacatctgcttgccgctggacacctcctgccacccc-aggcctgc 26116 

Xmal 

Query: 23802 gccaatggctgcacgtcaggg-ccagggctacccggggccccctatgcgctatggagaga 23860 

I t I II M I II I I t II I I I I I t I I I I I I I) I I I I I I II II I I I I I I 1 I I I I I II I I I I I 
Sbjct: 2 6117 gccaatggctgcacgtcaggggccagggctactcggggccccctatgcgctatggagaga 2617 6 

Query: 23861 gttcctcttctccgttcccgcggggccccccgcgcagtactcggtgtgtggccctgacct 23920 

I I I I M I I I I I I I I I II I I I I I 1 1 I I I I I I i I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 26177 gttcctcttctccgttcccgcggggccccccgcgcagtactcggtgtgtggccctgacct 26236 

Query: 23921 gggtctgttccctgcatctcctcaggccaccttcctgtctgctgcccagggtctgggtct 23980 

1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ( 1 1 n it 1 1 1 1 1 1 ii i tn 1 1 1 n 1 1 1 1 1 n n n 

Sbjct: 26237 gggtctgttccctgcatctcctcaggccaccttcctgtctgctgcccagggtctgggtct 26296 



Stretch of Exon 10— Bomolog 2 

Query: 23622 aaateagggccccaacaccctcccctcctcacagggaccccggagaacggcagcgagcct 23681 

III I I II I I I ( 1 ( t I I I I I I i It H I I I t I I I I II 11 I I 11 I I 11 I I I 1 I I I I I I I I 
Sbjct: 65628 gaatgagggccccaacaccctcccctcctcgcagggaccccggagaacggcagcgagcct 65687 

Query: 23682 gagagcaggtccccggacaacaggacccagctggcccccgcgtgcatgccagggggacgc 237 41 

I 1 M I I II I I I I I I I 1 1 I I I I 11 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 I I I 1 1 1 1 I I I I I I I I I I I I I M I I I 
Sbjct: 65688 gagagcaggtccccggacaacaggacccagctggcccccgcgtgcatgccagggggacgc 65747 

Query: 23742 tggtgccctggagccaacatctgcttgccgctggacgcctcctgccacccccaggcctgc 23801 

I I I I I I I I I I 1 I I II I J I I I I I I I I II I I I t I I I I I I I I t I I I I 1 I I I II I I I II I I I I 
Sbjct: 65748 tggtgccctggagccaacatctgcttgccgctggacgcctcctgccacccc-aggcctgc 65806 

Query: 23802 gccaa tggctgcacgtcaggg-ccagggctacccggggccccctatgcgctatggagaga 238 60 

I I I I I I II III 1 1 I I I II I I I I I II I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 65807 gccaatggctgcacgtcaggggccagggctactcggggccccctatgcgctatggagaga 65866 



Query: 23861 gttcctcttctccgttcccgcggggccccccgcgcagtactcggtgtgtggccctgacct 23920 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I t I I I I I I I I I t I I I I t I I 1 I I t I I I I I I 
Sbjct: 65867 gttcctcttctccgttcccgcggggccccccgcgcagtactcggtgtgtggccctgacct 65926 



Query: 
Sbjct : 



23921 
65927 



gggtctgttccctgcatctcctcaggccaccttcctgtctgctgcccagggtctgggtct 23980 

1 1 ui 1 1 m 1 1 1 in i m 1 1 1 m 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 1 

gggtctgttccctgcatctcctcaggccaccttcctgtctgctgcccagggtctgggtct 65986 



FIG 2 Cont. 

Exon 11— Homolog 1 

Query: 24267 agccctgcgtgtccaccctcatccgtcgtgcgggggtccacgggccatgaccgtgaggac 24326 

HI I I II I I I I I I I I I I I I I I II I I I 1 I I I I i i I I It I I I I I I I I I I I | | | | | t I I I i I 
Sbjct: 2 6 604 agccctgcgtgtccaccctcatccgtcgtgcaggggtccacgggccatgaccgtgaggac 2 6663 



Query: 2 4 327 gtgatgcagccctgcctccctctccacaggtcaccctccacggccaggatgtcctcatgc 24 38 6 

N inn 1 1 nun i iiium in mi nn 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sbjct: 2 6664 gtgatgcagccctgcctccctctccacaggtcaccctccacagccaggatgtcctcatgc 26723 

Query: 24387 tccctggtgacctcgttggcttgcagcacgacgctggccctggcgccctcctgcactgct 244 46 

N ' I I I I M I I I I I I I I I I I I I I | | | M I II I I I I I I I H I I I I I I I I | | | | 

Sbjct: 2 672 4 tccctggtgacctcgttggcttgcagcacgacgctggccctggcgccctcctgcactgct 26783 

Xmal 

Query: 24447 cgccggctcccggccaccctggtccccgggccccgtacctctccgccaacgcctcgtcat 24506 

I I I I I I I I I I I I I I I i I I I | | | | | | I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 26784 cgccggctcccggccaccctggtccccaggccccgtacctctccgccaacgcctcgtcat 26843 

Query: 24507 ggctgccccacttgccagcccagctggagggcacttgggcctgccctgcctgtgccctgc 24566 

N I I I I I ! I I I II I I I I I I III I I I I I I I M I I I I I I I N M I I I i I I I I I I I I I II I I I 
Sbjct: 26844 ggctgccccacttgccagcccagctggagggcacttgggcctgccctgcctgtgccctgc 26903 

Query: 24567 ggctgcttgcagccacggaacagctcaccgtgctgctgggcttgaggcccaaccctggac 24626 

■ f I I I I I M I I I I I I I I I I I | | I I I ! I I | | Mill I II Mill II || Hi | | 

Sbjct: 2 6904 ggctgcttgcagccacggaacagctcaccgtgctgctgggcctgaggcccaaccctgggc 2 6963 

Query: 2 4 627 tgcggctgcctgggcgctatgaggtccgggcagaggtgggcaatggcgtgtccaggcaca 2 4 686 

I I I I i I M I I I ! I I I I I I I I | | | | I | | M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I i ! 
Sbjct: 2 6964 tgcggctgcctgggcgctatgaggtccgggcagaggtgggcaatggcgtgtccaggcaca 27023 

Query: 24 687 acctctcctgcagctttgacgtggtctccccagtggctgggctgcgggtcatctaccctg 2474 6 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I | | | | | | M HUM 

Sbjct: 27024 acctgtcctgcagctttgacgtggtctccccagtggctgggctgcgggtcatctaccctg 27083 

Query: 24 747 ccccccgcgacggccgcctctacgtgcccaccaacggctcagccttggtgctccaggtgg 24 806 

_ 1 1 iii 1 1 mi 1 1 1 1 1 1 r 1 1 1 r 1 1 r i j 1 1 1 1 1 mi mini mm 

Sbjct: 27084 ccccccgcgacggccgcctctacgtgcccaccaacggctcagcctcggtgctccaggtgg 27143 

Query: 24 807 actctggtgccaacgccacggccacggctcgctggcctgggggcagtgtcagcgcccgct 24 8 66 

I I II I I II I I I I II I III III Ml M I | II I I II Ml II || I I I I II I I III I I I I I I I 
Sbjct: 27144 actctggtgccagcgccacggccacggctcgctggcctgggggcagtgtcagcgcccgct 27203 

Query: 24867 ttgagaatgtctgccctgccctggtggccaccttcgtgcccggctgcccctgggagacca 24926 

„„ A nun ii i i mi i m mm mm i inn mini in mi mi 

Sbjct: 27204 ttgagaatgcctgccctgccctggtggccaccttcgtgcccagctgcccctgggagacca 272 63 

Query: 24 927 acgataccctgttctcagtggtagcactgccgtggctcagtgagggggagcacgtggtgg 24986 

I Mil II I I III II I II IHMHI III II II I I I I I I I I I I I I ill I I III 

Sbjct: 272 64 atgataccctgttctcagtggtagcactgccgtggctcggtgagggggagcacgtgatgg 27323 

Query: 24987 acgtggtggtggaaaacagcgccagccgggccaacctcagcctgcgggtgacggcggagg 25046 

11,1 i mi in mm 1 1 1 1 m 1 1 1 1 1 1 1 1 m 1 1 1 1 m i 

Sfcjct: 27324 acgttgtggtggaaaacagcgccagccgggccaacctcagcctgcgggtgacggcggagg 273 83 

Query: 25047 agcccatctgtggcctccgcgccacgcccagccccgaggcccgtgtactgcagggagtcc 25106 

1 1 1 ' m I I m II I I I II I I I I I I I I I I | I I I I I I I I III | II I III 

Sbjct: 27384 agcccatctgtggcctccgcgccacgcccagccccgaggcccgtgtactgcagggagtcc 27443 
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FIG 2 Cont. 



Query: 25107 tagtggtgagtatggccgaggctccaccaccagcccccaggcaggtgcctgcagacaggg 25166 

I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 27444 ca gtgagtatggccgaggctccaccaccagcccccaggcaggtgcctgcagacaggg 27500 




Query: 25167 tgctcacacagggcgtgaggcctggcttcccagtgagggcagcagcccagttactgggga 25226 

I M I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 27501 tgctcacacagggcttgaggcctggcttcccagtgagggcagcagcccagttactgggga 27560 



Exon 11— Homo log 2 

Query: 24267 agccctgcgtgtccaccctcatccgtcgtgcgggggtccacgggccatgaccgtgaggac 24326 

1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I II I I i I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 66294 agccctgcgtgtccaccctcatccgtcgtgcaggggtccacgggccatgaccgtgaggac 66353 

Query: 24 327 gtgatgcagccctgcctccctctccacaggtcaccctccacggccaggatgtcctcatgc 24386 

I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct: 66354 gtgatgcagccctgcctccctctccacaggtcaccctccacggccaggatgtcctcatgc 66413 

Query: 2 4 387 tccctggtgacctcgttggcttgcagcacgacgctggccctggcgccctcctgcactgct 244 4 6 

I II I I I I I I II I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M II I I 
Sbjct: 66414 tccctggtgacctcgttggcttgcagcacgacgctggccctggcgccctcccgcactgct 664 73 

Query: 24447 cgccggctcccggccaccctggtccccgggccccgtacctctccgccaacgcctcgtcat 24506 

I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I II I 
Sbjct: 66474 cgccggctcccggccaccctggtccccaggccccgtacctctccgccaacgcctcgtcat 66533 

Query: 24507 ggctgccccacttgccagcccagctggagggcacttgggcctgccctgcctgtgccctgc 24566 

I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I 1 1 I I I I I I I I I I I I M 1 1 I 1 1 I I I I I ( I I I II I I 
Sbjct: 66534 ggctgccccacttgccagcccagctggagggcacttgggcctgccctgcctgtgccctgc 66593 

Query: 24567 ggctgcttgcagccacggaacagctcaccgtgetgctgggcttgaggcccaaccctggac 24626 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I III I II I I II I I ! I I I I I I I I I I 
Sbjct: 66594 ggctgcttgcagccacggaacagctcaccgtgctgctgggcctgaggcccaaccctgggc 66653 

Query: 24627 tgcggctgcctgggcgctatgaggtccgggcagaggtgggcaatggcgtgtccaggcaca 24686 

I ! I I II I I I I I I I 1 1 1 1 I I I I I I I I 1 1 1 I I I I I I I (I I I I I I 1 1 I I I I II I I I I I I I I I I 
Sbjct: 6665 4 tgcggctgcctgggcgctatgaggtccgggcagaggtgggcaatggcgtgtccaggcaca 66713 

Query: 24 687 acctctcctgcagctttgacgtggtctccccagtggctgggctgcgggtcatctaccctg 2474 6 

I I I I I I I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 
Sbjct: 66714 acctgtcctgcagctttgacgtggtctccccagtggctgggctgcgggtcatctaccctg 66773 

Query: 24747 ccccccgcgacggccgcctctacgtgcccaccaacggctcagccttggtgctccaggtgg 24806 

I M II I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I I I || I | | | | | | | | \ I | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 66774 ccccccgcgacggccgcctctacgtgcccaccaacggctcagcctcggtgctccaggtgg 66833 

Query: 24 807 actctggtgccaacgccacggccacggctcgctggcctgggggcagtgtcagcgcccgct 248 66 

I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 66834 actctggtgccagcgccacggccacggctcgctggcctgggggcagtgtcagcgcccgct 66893 



Query: 24867 ttgagaatgtctgccctgccctggtggccaccttcgtgcccggctgcccctgggagacca 24926 

I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 66894 ttgagaatgcctgccctgccctggtggccaccttcgtgcccggctgcccctgggagacca 66953 




Query: 24927 acgataccctgttctcagtggtagcactgccgtggctcagtgagggggagcacgtggtgg 24986 

I I I I I I I I I I M I I I I I I I J I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 111 
Sbjct: 66954 atgataccctgttctcagtggtagcactgccgtggctcggtgagggggagcacgtgatgg 67013 



Query: 2 4 987 acgtggtggtggaaaacagcgccagccgggccaacctcagcctgcgggtgacggcggagg 2504 6 

I 1 1 I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I I I I I I I II I I 
Sbjct: 67014 acgttgtggtggaaaacagcgccagccgggccaacctcagcctgcgggtgacggcggagg 67073 



Query: 25047 agcccatctgtggcctccgcgccacgcccagccccgaggcccgtgtactgcagggagtcc 25106 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 1 I I 1 i I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 67074 agcccatctgtggcctccgcgccacgcccagccccgaggcccgtgtactgcagggagtcc 67133 



Query: 25107 tagtggtgagtatggccgaggctccaccaccagcccccaggcaggtgcctgcagacaggg 25166 

I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I 1 I 
Sbjct: 67134 cagtggtgagtatggccgaggctccaccaccagcccccaggcaggtgcctgcagacaggg 67193 

Query: 25167 tgctcacacagggccrtgaggcctggcttcccagtgagggcagcagcccagttactgggga 25226 

II I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 67194 tgctcacacagggcgtgaggcctggcttcccagtgagggcagcagcccagttactgggga 67253 
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FIG 2 Cont . 



Exon 15— Homo log 1 



Query: 27279 tgggacccttaaggctgggccgcaggtgcagccgttcaccccgggctcctcaggcggggg 27338 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 29661 tgggacccttaaggctgggccgcaggtgcagccgttcaccccgggctcctcaggcggggg 29720 

Query: 27339 gcttctgccgagcgggtggggagcaggtgggggtgccgcggctgccccactcgggcctgt 27398 

I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I i I I i I I I I I I I i I I 
Sbjct: 29721 gcttctgctgagcgggtggggagcaggtgggggtgccgcggctgccccacttgggcctgt 29780 

Query: 27399 ccccacaggtgagtacctcctgaccgtgctggcatctaatgccttcgagaaccggacgca 27458 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I M I ! I I I I I I i I 
Sbjct: 29781 ccccacaggtgagtacgtcctgaccgtgctggcatctaatgccttcgagaaccggacgca 29840 

Query: 27459 gcaggtgcctgtgagcgtgcgcgcctccctgccctccgtg 274 98 

I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I 1 I I I I I 
Sbjct: 29841 gcaggtgcctgtgagcgtgtgcgcctccctgccctctgtg 29880 



Exon 15— Homolog 2 



Query: 27279 tgggacccttaaggctgggccgcaggtgcagccgttcaccccgggctcctcaggcggggg 27338 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I II I I I I I M I I I I I I I I M I I I I I I I I I I 
Sbjct: 6932 6 tgggacccttaaggctgggccgcaggtgcagccgttcaccccgggctcctcaggcggggg 69385 

Query: 27339 gcttctgccgagcgggtggggagcaggtgggggtgccgcggctgccccactcgggcctgt 27398 

1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M 

Sbjct: 69386 gcttctgccgagcgggtggggagcaggtgggggtgccgcggctgccccacttgggcctgt 69445 

Query: 27399 ccccacaggtgagtacctcctgaccgtgctggcatctaatgccttcgagaaccggacgca 27458 

I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 1 I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 6944 6 ccccacaggtgagtacgtcctgaccgtgctggcatctaatgccttcgagaaccggacgca 69505 

Query: 27459 gcaggtgcctgtgagcgtgcgcgcctccctgccctccgtggctgtgggtgtgagtgacgg 27518 

I M I I I I I I I I I I I I 1 I I I II I I I I I I ( I I I 1 M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 69506 gcaggtgcctgtgagcgtgcgcgcctccctgccctccgaggctgtgggtgtgagtgacgg 69565 

Query: 27519 cgtcctggtggccggccggcccgtcaccttctacccgcacccgctgccctcgcctggggg 27578 

I I I I I I I I I I II II I I I I I 1 I I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 M I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 69566 cgtcctggtggccggccggcccgtcaccttctacccgcatctgctgccctcgcctggggg 69625 

Query: 27579 tgttctttacacgtgggacttcggggacggctcccctgtcctgacccagagccagccggc 27638 

I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ! I It I I I I I I I I I I I I M I I I I II 1 I I I I I 

Sbjct: 69626 tgttctttacacgtgggacttcggggacggctcccctgtcctgacccagagccagccggc 69685 

Query: 27639 tgccaaccacacctatgcctcgaggggcacctaccacgtgcgcctggaggtcaacaacac 27698 

I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I M I I I II I I I I I I I I I 

Sbjct: 6968 6 tgccaaccacacctatccctcgaggggcatctaccacgtgcgcctggaggtcaacaacac 697 45 



Query: 27699 ggtgagcggtgcggcggcccaggcggatgtgcgcgtctttgaggagctccgcggactcag 27758 

I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I II I M I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 69746 ggtgagcggtgcggcggcccaggcggatgtgcgcgtctttgaggagctccgcgggctcag 69805 



Query: 27759 cgtggacatgagcctggccgtggagcagggcgcccccgtggtggtcagcgccgcggtgca 27818 
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FIG 2 Cont 



I I I I I 1 1 I ] I I 1 1 I II I I I I I 1 1 1 1 1 I I 1 1 I II I M I I I I I 1 1 1 II 1 1 1 1 1 N 1 1 1 I I I 

Sbjct: 69806 cgtggacatgagcctggccgtggagcagggcgcccccgtggtggtcagfcgccgcggtgca 698 65 

Query: 27819 gacgggcgacaacatcacgtggaccttcgacatgggggacggcaccgtgctgtcgggccc 27878 

I I I I I I 1 I I I I I I I I I ! I I I I ill I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I li I I I I I I I I I I 
Sbjct: 698 66 gacgggcgacaacatcacgtggaccttcgacatgggggacggcaccgtgctgtcgggccc 69925 

Query: 27879 ggaggcaacagtggagcatgtgtacctgcgggcacagaactgcacagtgaccgtgggtgc 27938 

I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I 1 I I I I i I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I 

Sbjct: 69926 agaggccacagtggagcatgtgtacctgcgggcacagaactgcacagtgaccgtgggtgc 69985 

Query: 27939 ggccagccccgccggccacctggcccggagcctgcacgtgctggtcttcgtcctggaggt 27998 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 69986 ggccagccccgccggccacctggcccggagcctgcacgtgctggtcttcgtcctggaggt 70045 

Query: 27 999 gctgcgcgttgaacccgccgcctgcatccccacgcagcctgacgcgcggctcacggccta 28058 

I I I I I I I I I II I I II I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I i I I ! 
Sbjct: 70046 gctgcgcgtegagccegccgcctgcatccccactcagcctgacgcgcggctcacggccta 70105 

Query: 28059 cgtcaccgggaacccggcccactacctcttcgactggaccttcggggatggctcctccaa 28118 

I I I 1 I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I ! II I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I 1! I 1 I 
Sbjct: 70106 cgtcaccgggaacccggcccgctacctcttcgactggacctttggggatggctcctccaa 70165 

Mlul 

Query: 28119 cacgaccgtgcgggggtgcccgacggtgacacacaacttcacgcggagcggcacgttccc 28178 

I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I i I i I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I 

Sbjct: 70166 cacgaccatgcgggggtgcccgacggtgacacacaacttcacgcgtagcggcacgttccc 70225 

Query: 28179 cctggcgctggtgctgtccagccgcgtgaacagggcgcattacttcaccagcatctgcgt 28238 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I M I I 

Sbjct: 7022 6 cctggcgctggtgctgtccagccgcgtgaacagggcgcgttacttcaccagcatctgcgt 7028 5 

Query: 28239 ggagccagaggtgggcaacgtcaccctgcagccagagaggcagtttgtgcagctcgggga 28298 

I I I I i I { I I I I I I I i I I I I I I I I ! I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I 
Sbjct: 70286 ggagccagaggtgggcaacgtcaccctgcagccagagaggcagtttgtgcagctcgggga 7034 5 

Query: 28299 cgaggcctggctggtggcatgtgcctggcccccgttcccctaccgctacacctgggactt 28358 

I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I i I 
Sbjct: 7034 6 cgaggcccggctggtggcatgtgcctggcccccgttcccctaccgctacacctgggactt 70405 

Query: 28359 tggcaccgaggaagccgcccccacccgtgccaggggccctgaggtgacgttcatctaccg 28418 

I I I I I I (I 1 I I t i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 704 06 tggcaccgaagaagccgtccccgcccgtgtcgggggccctgaggtgacgttcatctaccg 704 65 

Query: 28419 agacccaggctcctatcttgtgacagtcaccgcgtccaacaacatctctgctgccaatga 28 478 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I II I 1 I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 704 66 agacccaggctcctatcttgtgacagtcaccgcgtccaacaacatctccgctgccaatga 70525 

Query: 28479 ctcagccctggtggaggtgcaggagcccgtgctggtcaccagcatcaaggtcaatggctc 28 538 

I I I I 1 1 I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I 1 M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 70526 ctcagccctggtggaggtgcaggagcccatgctggtcaccagcatcaaggtcaatggctc 70585 



Query: 28539 ccttgggctggagctgcagcagccgtacctgttctctgctgtgggccgtgggcgccccgc 285 98 

I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I I I It I I I I i I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 7058 6 ccttgggctggagctgcagtagccgtacctgttctctgctgtgggccgtgggcgccccgc 7064 5 



Query: 28599 cagctacctgtgggatctgggggacggtgggtggctcgagggtccggaggtcacccacgc 28658 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 



FIG 2 Cout. 



Sbjct: 70646 cagctacctgtggga tctgggggacggtgggcggctcgagggtccggaggtcacccacgc 70705 

Query: 28659 ttacaacagcacaggtgacttcaccgttagg- tggccggctggaatgaggtgagccgcag 28717 

I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 1 I I I I I t I I I I t I I I ( I I I I I II I I I I I I I I I I 
Sbjct: 70706 ttacaacagcacaggtgacttcaccgttagggtggccggctgeaatgaggtgagccgcag 70765 

Query: 28718 cgaggcctggctcaatgtgacggtgaagcggcgcgtgcgggggctcgtcgtcaatgcaag 28777 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I II II I II 
Sbjct: 70766 cgaggcctggctcaatgtgacggtgaagcggcgcgtgcgggggctcatcgtcaatgccag 70825 

Query: 28778 ccccacggtggtgcccctgaatgggagcgtgagcttcagcacgtcgctggaggccggcag 28837 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I M I U U I 111 I 1 11 I 
Sbjct: 7 082 6 ctgcacggtggtgcccctgaatgggagcatgagcttcagcacctcgctggaggccggcag 70885 

Query: 28838 tgatgtgcgctattcctgggtgctctgtgaccgctgcacgcccatccctgggggtcctac 28897 

I I I I I I I I M I I I I I I I t I I I I (I I II I II I I I I II I U I I II II I I II I I I 1 1 I 1 I I 
Sbjct: 70886 tgatgtgcgctattcctgggtgctctgtgaccgctgcacgcccatctctgggggtcctgc 70945 

Query: 28898 catctctt-acaccttccgctccgtgggcaccttcaatatcatcgtcacggctgagaacg 2895 6 

mum m u u m u 1 1 1 1 m m i u 1 1 m u 1 1 1 u 1 1 1 iiuumi 

Sbjct: 7094 6 catctctttacaccttccgctccgtgggcaccttcaatatcatcgtcacagctgagaacg 71005 
Query: 28957 aggtgggctccgcccaggacagcatcttcgtctatgtcctgcagctcatagaggggctgc 29016 

m u i ii u i m u i m 1 1 1 u ii 1 1 1 m 1 1 m i m u 1 1 1 m ii 1 1 1 m 1 1 

Sbjct: 71006 aggtgggctccgcccaggacagcatcttcgtctatgtcctgcagctcatagaggggctgc 71065 

Query: 29017 aggtggtgggcggtggccgctacttccccaccaaccacacggtacagctgcaggccgtgg 2907 6 

i I III I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II III I I I I I I I I I III I I I I I I I I 1 III 
Sbjct: 71066 aggtggtgggcggtggccgctacttccccaccaaccacacggtacagctgcaggccgtgg 71125 

Query: 29077 ttagggatggcaccaacgtctectacagctggactgcctggagggacaggggcccggccc 29136 

I I I I I I II I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I III I I I I I I I I I I I I II 1 I Ml U 
Sbjct: 71126 teagggatggcaccaacatct acagctggactgcctggagggacaggggcccggccc 71182 

Query: 29137 tggccggcagcggcaaaggcttctcgctcaccgt-ctcgaggccggcacctaccatgtgc 29195 

I I I I I I I II I II I I I I I I I I I I I 11 11 I I I I I I I III III U III III III III III 
Sbjct: 71183 tggccggcagcggcaaaggcttctcgctcactgcgctcgaggccggcacctaccatgtgc 71242 

Query: 29196 agctgcgggccaccaacatgctgggcagcgcctgggccgactgcaccatggacttcgtgg 29255 

U U I II U U III I II I 1 III II III I III II III I I 1 III Ml 1 II II I M II I I I 
Sbjct: 71243 agctgcgggccaccaacatgctgggcagcgcctgggctgactgcaccgtggacttcgtgg 71302 

Query: 29256 agcctgtggggtggctgatggtggccgcctccccgaacccagctgccgtcaacaaaagcg 29315 

I II I I I I I 1 I M II I I I I II I I II II M I I II M I Ml I II M I II I I M II I I Ml I 
Sbjct: 71303 agcctgtggggtggctgatggtggccgcctccccgaacccagctgccgtcaacacaagtg 71362 

Query: 29316 tcaccctcagtgccgagctggctggtggcagtggtgtcgtatacacttggtccttggagg 29375 

I I I I M I I III I I II I I I II I I I I I I II I I II I I I I I I M I II II I I I I I I II II M I I I 
Sbjct: 71363 tcaccctcagtgccgagctggctggtggcagtggtgtcgtatacacttggtccttggagg 71422 



Query: 29376 aggggctgagctgggagacctccgagccatttaccacccatagcttccccacacccggcc 29435 

II I II I I II II I II I I I II I M I II II I I I M I II I I I 1 1 M I ! II I I Ml U It III 
Sbjct: 71423 aggggctgagctgggagacccccgagccatttaccacccacagcttccccacacccggcc 71482 



Query: 29436 tgcacttggtcaccatgacggcagggaacccgctgggctcagccaacgccaccgtggaag 294 95 

i ti u i ii ii u 1 1 1 u m m ii m m u m m m i m m m ii i ii ii 1 1 1 m 

Sbjct: 71483 tgcacttggtcaccatgacggcagggaacccgctgggctcagccaacgccaccgtggaag 71542 



FIG 2 Cont. 



Query: 29496 tggatgtgcaggtgcctgtgagtggcctcagcatcagggccagcgagcccggaggcagct 29555 

I • 'I M I I t I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | , | | | | | | | | | | 
Sbjct: 71543 tggatgtgcaggtgcctgtgagtggcctcagcatcagggccagcgagccgggaggcagct 71602 

Query: 29556 tcgtggcggccgggtcctctgtgcccttttgggggcagctggccacgggcaccaatgtga 29615 

n 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 r 1 1 1 1 c 1 1 1 1 1 1 r 1 1 1 1 1 1 1 1 j 

Sbjct: 71603 tcgtggcggccgggtcctctgtgcccttttgggggcagctggccacgggcaccaatgtga 71662 

Query: . 29616 gctggtgctgggctgtgcccggcggcagcagcaagcgtggccctcatgtcaccatggtct 29675 

N I I I I I I I I i I | | | | | | 1 | | | | | | | | | | | | | | | | | | M | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | | 
Sbjct: 71663 gctggtgctgggctgtgcccggcggcagcagcaagcgtggccctcatgtcaccatggtct 71722 

Query: 2967 6 tcccggatgctggcaccttctccatccggctcaatgcctccaacgcagtcagctgggtct 29735 

N I I I I I I I I II I I I I I I I I I I | I I I | | M | | | | | | | | | | | | | | | i | | | | | | | j | , || 
Sbjct: 71723 tcccggatgctggcaccttcaacatccggctcaatgcctccaacgcagtcagctgggtct 71782 

Query: 29736 cagccacgtacaacctcacggcggaggagcccatcgtgggcctggtgctgtgggccagca 29795 

^ ^ I I N I I I N I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | | |.| | | | | | | l | | j | | | | | | | | 
Sbjct: 71783 cagccacgtacaacctcacggtggaggagcccatcgtgggcctggtgctgtgggccagca 71842 

Query: 29796 gcaaggtggtggcgcccgggcagctggtccattttcagatcctgctggctgccggctcag 29855 

I I I M I I I i I I I I I I I I I | | | | | | | I I I I I I I I I I I I I I | | | | | | | | | I I I I I i I I | | | 
Sbjct: 718 4 3 gcaaggtggtggcgcccgggcagcttgtccattttcagatcctgctggctgccggctcag 71902 

PstI xmal 
Query: 29856 ctgtcaccttccgcctgcaggtcggcggggccaaccccgaggtgctccccgggccccgtt 29915 

I I I I U 1 I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I MINI mum I | | | | r I I I I 
Sbjct: 71903 ctgtcaccttccgccggcaggtcggcggggccagccccgaagtgctccctgggccccgtt 71962 

Query: 29916 tctcccacagcttcccccgcgtcggagaccacgtggtgagcgtgcggggcaaaaaccacg 29975 

I 1 M II I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I MINIM I M II M I II II I 

Sbjct: 71963 tctcccacagcttcccccgcatcggagaccacgtggtgagcgtgcagagcaaaaaccacg 72022 

Query: 2 997 6 tgagctgggcccaggcgcaggtgcgcatcgtggtgctggaggccgtgagtgggctgcagg 30035 

I I t I M II M I M II I M I I M II II I M I I M II II I II I M M II II M M I M II I 
Sbjct: 72023 tgagctgggcccaggcgcaggtgcgcatcgtggtgctggaggccgtgagcgggctgcagg 72082 

Query: 30036 tgcccaactgctgcgagcctggcatcgccacgggcactgagaggaacttcacagcccgcg 30095 

illinium imimiimm i n i m n n 1 m n 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 n 

Sbjct: 72083 tgcccaactgctgtgagcctggcatcgccatgggcactgagaggaacttcacagcccgcg 72142 

Query: 30096 tgcagcgcggctctcgggtcgcctacgcctggtacttctcgctgcagaaggtccagggcg 30155 

HI Ml III II II M I I I I I 1 I M II II I || I II M I I II II I I I I M I II II I II I I 
Sbjct: 72143 tgcagcgcggctctcgggtcgcctacgcctggtatttctcgctgcagaaggtccggggcg 72202 

Query: 30156 actcgctggtcatcctgtcgggccgcgacgtcacctacacgcccgtggccgcggggctgt 30215 

>m m I I M I M II II II II M I M M I I I M I II I I II (MM MM MUM I 
Sbjct: 72203 actctctgfctcatcctgtcgggccgcgacgtcacctacacgcc-gtggccgcggggctgt 72261 

BssHII 

Query: 30216 tggagatccaggtgcgcgccttcaacgccctgggcagtgagaaccgcacgctggtgctgg 30275 

m II II I II I M I I I II III I I II II I II M I I I M I I I I I I I I I II I M I II I I I I I 
Sbjct: 72262 tggagatccaggtgcgtgccttcaacgccctgggcagtgagaaccgcacgctggtgctgg 72321 

PstI 

Query: 30276 aggttcaggacgccgtccagtatgtggccctgcagagcggcccctgcttcaccaaccgct 30335 

milllllMIIIIIMMIIIIIIIIMIII t t C I I t I I I I J I 1 I I J I | J | 1 | t I I I 
Sbjct: 72322 aggttcaggacgccgtccagtatgtggccctgcggagcggcccctgcttcaccaaccgct 72381 



.3. 
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FIG 2 Cont. 

Query: 30336 cggcgcagtttgaggccgccaccagccccagcccccggcgtgtggcctaccaetgggact 30395 

I I M II I I I I I M I I I U I I I I I M I I I I II I I I I 1 1 I I I I i I I I II I I II } I I J | H 
Sbjct: "72382 tggcgcagtttgaggccgccaccagccccagcccccggcgcgtggcctaccactgggact 72441 

Query: 30396 ttggggatgggtcgccagggcaggacacagatgagcccagggccgagcactcctacctga 30455 

M 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I | I I || 
Sbjct: 72442 ttggggatgggtccccagggcaggacacagataagcccagggccgagcactcctacctga 72501 

Query: 3045 6 ggcctggggactaccgcgtgcaggtgaacgcctccaacctggtgagcttcttcgtggcgc 30515 

II M I I I II I I I I I I I I I I 111 I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 72502 ggcctggggactaccgcgtgcaggtgaacgcctccaacctggtgagcttfcttcgtggcgc 72561 

Query: 30516 aggccacggtgaccgtccaggtgctggcctgccgggagccggaggtggacgtggtcctgc 30575 

I 1 I I I I I I I I I III I I I 1 I ! I I I I I I I I I I I I I I I I III I t 1 1 111 I 1 I I M I I I I M I I 

Sbjct: 72562 aggccacggtgaccgtccaggtgctggcctgccgggagccggaggtggacgtggtcctgc 72621 

Query: 30576 ccctgcaggtgctgatgcggcgatcacagcgcaactacttggaggcccacgttgacetgc 30635 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 111 I I I I I ( I 1 I I M 
Sbjct: 72622 ccctgcaggtgctgatgcgacgatcacagcgcaactgcctggatgcctacgttgacctgc 72681 

Query: 30636 gcgactgcgtcacctaccagactgagtaccgctgggaggtgtatcgcaccgccagctgcc 30695 

m ii ii mimmiiiiiiiiiiiiiiMMiiiiiii 1 1 1 1 1 u 1 1 1 1 1 1 1 1 1 

Sbjct: 72682 gcgactgtgtcacctaccagactgagtaccgctgggaggtgtaccgcaccgccagctgcc 72741 

Query: 30696 agcggccggggcgcccagcgcgtgtggccctgcccggcgtggacgtgagccggcctcggc 30755 

I I I I I II II I I Mil I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct: 72742 agcggccggggtgcccggcgcgtgtggccctgcccggcgtggacgtgagccggcctcagc 72801 

Query: 30756 tggtgctgccgcggctggcgctgcctgtggggcactactgctttgtgtttgtcgtgtcat 30815 

I I I I I I I I 1 1 1 I i I I I I I I I I I 1 1 I I I I I 1 1 1 1 1 1 I I 1 1 1 1 1 M 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 I I I M I 
Sbjct: 72802 tggtgctgccgcggctggcgctgcctgtggggcactactgctttgtgtttgtcgtgtcat 72861 

Query: 30816 ttggggacacgccactgacacagagcatccaggccaatgtgacggtggcccccgagcgcc 30875 

I I I I I I I I I I I I II I I I ill I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 72862 ttggggacacgccactggcacggagcatccaggccaatgtgacggtggcccccgagcgcc 72921 

Query: 30876 tggtgcccatcattgagggtggctcataccgcgtgtggtcagacacacgggacctggtgc 30935 

I I III 11) I t I I I ) I 1 I 1 I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 72922 tggtgcccatcactgagggtggctcctaccgcgtgtggtcagacacacaggacctggtgc 72981 

Query: 30936 tggatgggagcgagtcc tacgaccccaacctggaggacggcgaccagacgccgctcagtt 30995 

I 11 I II I If I I I I II I I 11 I I I I I I I I I I I 11 I I 1 I 1 1 I 1 I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 72982 tggatgggagcgagtcctacgaccccaacctggaggacggcgaccagacgccgctcagtt 73041 

Query: 30996 tccactgggcctgtgtggcttcgacacaggtcagtgcgtggcagggccgtcctccatgcc 31055 

I I I I I I I I I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I I ( I I II I 11 ! I 1 11 t I I I I I I I I I 1 11 1 
Sbjct: 73042 tccagrtgggcctgtgtggcttcgacacaggtcagtgcgtggcagggccgtcctccctgcc 73101 



Query: 31056 cctcacccgtccacacccatgagcccagagaacacccagcttgccaccagggctggcccg 31115 

I I I I I I M I i I I I I I I I II I I I I I I ! I I I I I I I i I I I I [ I [I t 1 I I 1 I I I I 1 1 t I I I 1 I I 
Sbjct: 73102 cctcacccgtccacacccatgagcccagagaacacccagcttgccaccagggctggcccg 73161 



i 
t 
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FIG 2 Cont 



Exon 16— Homo log 2 



Query: 31176 gggccgggctctgctttaaaactggatggggctctcaggccacgtcgccccttgttctcg 31235 

I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 73222 gggccgggctctgctttaaaactggatggggfctctcgggccacgtcgccccttgttctcg 73281 



Query: 31236 gcctgcagagggaggctggcgggtgtgcgctgaactttgggccccgcgggagcagcacgg 31295 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 73282 gcctgcagagggaggctggcgggtgtgcgctgaactttgggccccgcgggagcagcacgg 73341 



Query: 31296 tcaccattccacgggagcggctggcggctggcgtggagtacaccttcagcctgaccgtgt 31355 

I I I I I I I I M I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 7 3342 tcaccattccacgggaacggctggcagctggcgtggagtacaccttcagcctcaccgtgt 73401 

Pvull 



Query: 31356 ggaaggccggccgcaaggaggaggccaccaaccagacggtgggtgccgcccgcccctcgg 31415 

I I M I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I 1 I I I I I I 
Sbjct: 73402 ggaaggccggccgcaaggaggaggccaccaaccagacggtgggtgccgcccgcccctcgg 73461 
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Exon 20-Homolog 1 



Query: 33189 



Sbjct: 



agccaggccgtgggagggcgcccccgagactgccacctgctcaccacccc-ctctgctcg 33247 
I I I I I I I I I I I I ! I I I | | ] | | | | | | | | | | | M I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I | | 
31282 agccaggccgtgggagggcgcccccgagac tgccacctgctcaccaccccgctctgctcg 31341 



Query: 332 4 8 taggtctttggccatcaccctcccagagcccaacggcagcgcaacggggctcacagtctg 33307 

ii ii hi i mm i iii linn 1 1 linn iniiii ii i iii imi mi 

Sbjct: 31342 taggtctctggccatcaccctcccagagcccaacggcagcgcaatggggctcacagtctg 31401 

Query: 33308 getgcacgggctcaccgctagtgtgctcccagggctgctgcggcaggccgatccccagca 33367 

M I I I I I I I I i I I III III I I I I I ! Ill | I N I I It Ml M I I 1)1 I I I I I III 111 | 
Sbjct: 31402 gctgcacgggctcaccgctagtgtgctcccggggctgctgcggcaggccgatccccagct 314 61 

Xmal 

Query: 333 68 cgtcatcgagtactcgttggccctggtcaccgtgctgaacgaggtgagtgcagcctggga 33427 

I I M I III I I I Ml I I III | | | I I III I I I I I I I I I III I Ml I III I I I I I I 

Sbjct: 314 62 cgtcatcgagtactcgctggccctggtcactgtgctgaacgaggtgagtgcagcctggga 31521 

Aatll 

Query: 33428 ggggacgtcacatctgctgcatgcgtgcttgggaccaagacctgtacccctgcctggagc 33487 

flllll I II I II II I Ml I Ml Ml I II Ml II Ml I II II II I I I I II II I II Ml 
Sbjct: 31522 ggggacctcacatctgctgcatgcgtgctggggaccaagacctgttcccctgcctggagc 31581 



Exon 20— Homo log 2 



Query: 33216 gactgccacctgctcacca-ccccctctgctcgtaggtctttggccatcaccctcccaga 33274 

1 I I M I I M III II I III I II I Ml II Ml I I Ml I II I II I M I M II M II M I II 

Sbjct: 75262 gactgccacctgctcaccaeccccctctgctcgtaggtctctggccatcaccctcccaga 75321 

Query: 33275 gcccaacggcagcgcaacggggctcacagtctggctgcacgggctcaccgctagtgtgct 33334 

I I Ml I II I I I II I II I I I M II It M II M II I II II I II II II || || II Ml I Ml 

Sbjct: 75322 gcccaacggcagcgcaatggggctcacagtctggctgcaccggctcaccgctagtgtgct 75381 



Query: 33335 cccagggctgctgcggcaggccgatccccagcacgtcatcgagtactcgttggccctggt 33394 

Ml I M M II III I II I i I II M Ml I M I II II M II III I II I M I I II I I II I I I 
Sbjct: 75382 cccggggctgctgcggcaggccgatccccagcacgtcatcgagtactcgctggccctggt 754 41 



Query: 33395 cacegtgctgaacgaggtgagtgcagcctgggaggggacgtcacatctgctgcatgcgtg 33454 

I M I I Ml II III I II I I I II I M I II II Ml I I II M II II II I I I II I II I I I M I 
Sbjct: 75442 cactgtgctgaacgaggtgagtgcagcctgggaggggacctcacatctgctgcatgcgtg 75501 



) 



FIG 2 Cont. 



Exon 22— Homo log 1 



Query: 36719 atgtgaagaggtgccttgtgtggtcggtgggctgcatcacgtggtccccaggtggaggcc 36778 

I II ) I 1 I I I 1 I II I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I i I I I I I I I f I I I I I I I II I I I I I I 
Sbjct: 32576 atgtgaagaggtgccttgtgtggtcggtgggctgcatcacgtggrtccccaagtggaggcc 32635 

Query: 36779 ctgggtcatgcagagccacagaaaatgcttagtgaggaggctgtgggggtccagtcaagt 36838 

II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 32636 ctcggtcatgcagagccacagaaaatgcttagtgaggagactgtgggggtccagtcaagt 32695 



Query: 36839 gggctctccagctgcagggctgggggtgggagccaggtgaggacccgtgtagagaggagg 36898 

I I I I ( I I I 1 I 1 I ( 1 U ( I I t I il 1 I I I I I \ II \ I II II M I I II II II I II i 1 II I II I 
Sbjct: 32696 gggctctccagctgcagggctggaggtgggagccaggtgaggacccgtgtagagaggagg 32755 



Query: 36899 gcgtgtgcaaggagtggggccaggagcggggctggacactgctggctccacacaggggcc 36958 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 32756 gcgtgtgcaaggagtggggccaggagcggggctggacactgctggctccacacaggggcc 32815 

Query: 36959 cagcagggagctcgtatgccgctcgtgcctgaagcagacgctgcacaagctggaggccat 37018 

I 1 1 I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I 1 1 II I I I I I I 
Sbjct: 32816 cagcagggagctcgtatgccgctcgtgcctgaagcagacgctgcacaagctggaggccat 32875 



Query: 37019 gatgctcatcctgcaggcagagaccaccgcgggcaccgtgacgcccaccgccatcggaga 37078 

miu i n n 1 1 1 1 n n 1 1 ii 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 n 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 ii 1 1 M 1 1 1 1 1 1 

Sbjct: 32876 gatgcgcatcctgcaggcagagaccaccgcgggcaccgtgacgcccaccgccatcggaga 32935 
Fspl 

Nlalll 

Query: 37079 cagcatcctcaacatcacaggtgccgcggcccgtgccccatgccacccgcccgcccc 37135 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I N I 
Sbjct: 32936 cagcatcctcaacatcacaggtgccgcggcccgtgccccacgccacccgcccgcccc 32992 



± o o a ::i a mms* - o f it o e 



FIG 2 Cont 



Exon 22— Homolog 2 



Query: 3 6719 atgtgaagaggtgccttgtgtggtcggtgggctgcatcacgtggtcccca^gtggaggcc 36778 

t I I I t II I I I I I I I I I I I I I I ! t t I I I I I II I I I I I I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 7 5778 atgtgaagaggtgccttgtgtggtcagtgggctgcatcacgtgttccccaggtggaggcc 75837 

Query: 3 6779 ctgggtcatgcagagccacagaaaatgcttagtgaggaggctgtgggggtccagtcaagt 36838 

I I I I I I I I I I I 1 I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I 
Sbjct: 75838 ctgggtcatgcagagccacaaaaaatgcttagtgaggaggctgtgggggtccagtcaagt 75897 

Query: 36839 gggctctccagctgcagggctgggggtgggagccaggtgaggacccgtgtagagaggagg 3 6898 

1 1 1 1 m 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 u 1 1 u ( i n m n u 1 1 u m u n 1 1 1 n 1 1 

Sbjct: 758 98 gggctctccagctgcagggctgggggtgggagccaggtgaggacccgtgtagagaggagg 75 957 
Query: 3 68 99 gcgtgtgcaaggagtggggccaggagcggggctggacactgctggctccacacaggggcc 3 6958 

1 1 1 1 u 1 1 n m t m n m m mi u 1 1 1 m i n n n n n 1 1 n m n 1 1 1 

Sbjct: 75958 gcgtgtgcaaggagtggggccaggagcggggctggacactgctggctccacacaggggcc 76017 

Query: 3 6959 cagcagggagctcgtatgccgctcgtgcctgaagcagacgctgcacaagctggaggccat 37018 

M tl I I I I I I I I I I I I t I II I 1 It 1)1 I I II I M I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 76018 cagcagggagctcgtatgccgctcgtgcctgaagcagacgctgcacaagctggaggccat 76077 



Query: 37019 gatgctcatcctgcaggcagagaccaccgcgggcaccgtgacgcccaccgccatcggaga 37078 

I I I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I t I I I I I I 
Sbjct: 76078 gatgcgcatcctgcaggcagagaccaccgcgggcaccgtgacgcccaccgccatcggaga 76137 



Query: 
Sbjct : 



37079 cagcatcctcaacatcacaggtgccgcggcccgtgccccatgccacccgcccgcccc 37135 

I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I 
7 6138 cagcatcctcaacatcacaggtgccgcggcccgtgccccacgccacccgcccgcccc 7 6194 



) 



) 



FIG 2 Cont. 



Exon 23— Homolog 1 



Query: 37 663 cctccctgtctctgcactgaCctcacgcatgtctgcaggagacctcatccacctggccag 37722 

I I t S I I I 1 I 1 1 I I t I I t I 1) I I I I M I I I I ! I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct: 33404 cctccctgtctctgcactgacctcacgcctgtctgcaggagacctcatccacctggccag 33463 

Query: 37723 ctcggacgtgcgggcaceacagccctcagagctgggagccgagtcaccatcfccggatggt 37782 

III I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1, i I I II I I I I I M i I I I U M I I I I I I It 
Sbjct: 33464 ctcagacgtgcgggcaccacagcgctcagagctgggagccgagtcaccatcgcggatggt 33523 

Query: 37783 ggcgtcccaggcctacaacctgacctctgccctcatgcgcatcctcafcgcgctcccgcgt 37842 

I I II I II I I I I II I II I I I I I II I I I I I I I II I I I II I I I I III I I I I I I M I I I I 
Sbjct: 33524 ggcgtcccaggcctacaacctgacctctgccctcacgcccatcgtcacgcgctcccgcgt 33583 

Query: 378 4 3 gctcaacgaggagcccctgacgctggcgggcgaggagatcgtggcccagggcaagcgctc 37 902 

M I II I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I 11111111111111111111(1111)111 
Sbjct: '33584 gctcaacgaggagcccctgacgctggcgggtgaggagatcgtggcccagggcaagcgctc 33643 

Query: 37903 ggacccgcggagcctgctgtgctatggcggcgccccagggcctggctgccacttctccat 37962 

I I 1 I I I I i I t 1 1 I I I I I I II M II I 1 ) II I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 3364 4 ggacccgcggagcctgctgtgctatggcggcgccccagggcctggctgccacttctccat 33703 

MscI 

Query: 37963 ccccgaggctttcagcggggccctggccaacctcagtgacgtggtgcagctcatctttct 38022 

I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I t I I I I I I I I I I I t I I I I I I I 
Sbjct: 33704 cccctaggctttcagcagggccccggccaacctcagtgacgtggtgcagctcatctttct 33763 

Query: 38023 ggtggactccaatccctttccctttggctatatcagcaactacaccgtctccaccaaggt 38082 

I 1 1 I 1 1 I I I i I 111 I M I II II 1 1 1 1 1 I II I It I I I M I 1 1 1 I I I M I M 1 1 I 1 1 1 II I I 

Sbjct: 33764 ggtggactccaatccctttccctttggctatatcagcaactacaccgtctccaccaaggt 33823 

Query: 38083 ggcctcgatggcattccagacacaggccggcgcccagatccccatcgagcggctggcctc 38142 

I I I II I I I I I I I I I I II I I II 1 I I I I I I I I I I 1 I I II I I 1 I I 11 I I I i I I I I I I 11 II I 

Sbjct: 33824 ggcctcgatggcgttccagacacaggccggcgcccagatccccatcgagcggctggcctc 33883 

Query: 3814 3 agagcgcgccatcaccgtgaaggtgcccaacaactcggactgggctgcccggggccaccg 38202 

I I 1 I I 1 11 I I I I I I 1 I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I II 
Sbjct: 33884 agagcgcgcc-tcaccgtgaaggtgcccaacaactcggactgggctgcccggggccaccg 33942 

Query: 38203 cagctccgccaactccgccaactccgttgtggtccagccccaggcctccgtcggtgctgt 38262 

I I I I I I I I I I I I I I I ( II I I I I 1 II I I 11 I II I I I 1 I II 1 I 1 I I I 1 t I I 1 I 

Sbjct: 33943 cagctccgccaact ccgttgtggtccagccccaggcctccgtcggtgctgt 33993 

Query: 38263 ggtcaccctggacagcagcaaccctgeggccgggctgcatctgcagctcaactatacgct 38322 

1 I I 1 I I I II I I I ! 1 I I t I 1 I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I.I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 33994 ggtcaccctggacagcagcaaccctgcggccgtgctgcatctgcagctcaactatacgct 34053 



Query: 38323 gctggacggtgcgtgcagcgggtggggcacacgcggccccctggccttgttcttgggggg 38382 

I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I II I II I 1 I I 1 t 1 I I I I I 1 1 I 111 I 11 I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 34054 gctggacggtgcatgcagcggttggggcacacgcggccccctggccttgt tcttgggggg 34113 

SphI 



ij U & d ft£ '4JI « U J *2 ^ W 




FIG 2 Cont 



Exon 23— Homolog 2 



Query: 37 663 cctccctgtctctgcactgacctcacgcatgtctgcaggagacctcatccacctggccag 37722 

I I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I II I I I I II t M II I 1 I I ft I 1 1 11 II t I I I I I 1 1 I I 

Sbjct: 76762 cctccctgtctctgcactgacctcacgcctgtctgcaggagacctcatccacctggccag 76821 

Query: 37723 ctcggacgtgcgggcaccacagccctcagagctgggagccgagtcaccatctcggatggt 37782 

Ml !l ) I I I I II II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I t I I I II I II I 
Sbjct: 76822 ctcagacgtgcgggcaccgcagcgctcagagctgggagccgagtcaccattgcggatggt 76881 

Query: 37783 ggcgtcccaggcctacaacctgacctctgccctcatgcgcatcctcatgcgctcccgcgt 37842 

I II I I I ( I I I 1 I II I I I I I I II 1 ) I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 1 1 I II 
Sbjct: 76882 ggcgtcccaggcctacaacctgacctctgccctcatgcgcatcctcacgcgctcccgcgt 76941 



Query: 37843 gctcaacgaggagcccctgacgctggcgggcgaggagatcgtggcccagggcaagcgctc 37902 

I I I I I I I I I 1 I 1 1 I I I t I I I I I 1 II I II II I M 1 I I I I 1 I I I I I 1 I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 7 6942 gctcaacgaggagcccgtgacgctggcgggcgaggagatcatggcccagggcaagcgctc 77001 

Query: 37903 ggacccgcggagcctgctgtgctatggcggcgccccagggcctggctgccacfctctccat 37962 

1 i I I I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I tl I 1 I I I t I I I I ( I I H I I I I U I 1 1 1 I I I I 1 II 
Sbjct: 77002 ggacccgcggagcctgctgtgctatggcggcgccccagggcctggctgccacctctccat 77061 

Query: 37 963 ccccgaggctttcagcggggccctggccaacctcagtgacgtggtgcagctcatctttct 38022 

Sill I 1 I 1 ) I I t I I I I I I I I I I I I I M I II I I I I I I I I I 11 I I I II II I I I I I II I 
Sbjct: 77062 ccccfcaggctttcagcagggccccggccaacctcagtgacgtggtgcagctcgtctttct 77121 

Query: 38023 ggtggactccaatccctttccctttggctatatcagcaactacaccgtctccaccaaggt 38082 

I I I I I I I I I I I I I I I II I I I ! 1 1 I 1 I I I I I II I II I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I ( 
Sbjct: 77122 ggtggactccaatccctttctctttggctatatcagcaactacaccgtctccaccaaggt 77181 

Query: 38083 ggcctegatggcattccagacacaggccggcgcccagatccccatcgagcggctggcctc 38142 

II I I I I II 1 I I I ! I I 1 I I I I I I I I It I I I I 1 I I I I I I I I I II I I II I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 77182 ggcctcgatggcgttccagacacaggccggcgcccagatccccatcgagcggctggcctc 77241 

Query: 38143 agagcgcgccatcaccgtgaaggtgcccaacaactcggactgggctgcccggggccaccg 38202 

I I I I I I I I I II I I I I I I 1 I 11 I II I I 11 I I I I I I I I 1 I I 11 I I I I I I I II I I I I I II I I I 
Sbjct: 7724 2 agagcgcgccatcaccgtgaaggtgcccaacaactcggactgggctgcccggggccaccg 77301 

Query: 38203 cagctccgccaactccgccaactccgttgtggtccagccccaggcctccgtcggtgctgt 382 62 

Mllll I I I II M II I I I I I I I I I I 1 It I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 77302 cagctc cgccaactccgttgtggtccagccccaggcctccgteggtgctgt 77352 

Query: 38263 ggtcaccctggacagcagcaaccctgcggccgggctgcatctgcagctcaactatacgct 38322 

1 I I 11 I 1 I I I I I I I 1 I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I I I I I 1 I M I I I I I I I I I I I 

Sbjct: 77353 ggtcaccctggacagcagcaaccctgtggccgtgctgcatctgcagctcaactatacgct 77412 



Query: 38323 gctggacggtgcgtgcagcgggtggggcacacgcggccccctggccttgttcttgggggg 38382 

I I I I I 1 1 I I I I I It 1 I 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I II I I I I I I I I I 11 
Sbjct: 77413 gctggacggtgtgtgcagcgggtggggcacacgcggccccctggccttgttcttgggggg 77472 



} 



FIG 2 Cont. 

Exon 29 and 30— Homo log- 1 

Query: 41535 ttttgcgcttccggcgcctgctggtggctgagctgcagcgtggcttctttgacaagcaca 41594 

I I I I I I I I I 1 M I I I I I I I I I I I t I I I I I ( I II t I I II { I I I II M I I II I I | I II II 
Sbjct: 37269 tgttgcgcttccggcgcctgctggtggctg-gctgcagcgtggcttctttgacaagcaca 37327 

Query: 41595 tctggctctccatatgggaccggccgcctcgtagccgtttcactcgcatccagagggcca 41654 

II I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I III I I I I I I I I I I I I I It I I II I II II 
Sbjct: 37328 tctggctctccatatgggaccggccgcctcggagctgtttcactcgcatccagagggcca 37387 

Query: 41655 cctgctgcgttctcctcatctgcctcttcctgggcgccaacgccgtgtggtacggggctg 41714 

I II I I I I I I II II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I ( I t 1 I t I I I I I 
Sbjct: 37388 cctgctgcgttctcctcatctgtctcttcctgggcgccaacgccgtgtggtacggggctg 37447 

Query: 41715 ttggcgactctgcctacaggtgggtgccgtaggggtcggggcagcctcttcctgcccagc 41774 

I I I I II I I I I I I I II I 1 1 II I I I I I I I I I I I I I I I I I M I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 37448 ttggagactctgcctacaggtgggtgccgtaggggtcgggacagcctcttcctgcccagc 37507 

Query: 41775 cettcctgcccctcagcctcacctgtgtggcctcctctcctccacacagcacggggcatg 41834 

I II I II I I I I I I I I I I I I II I I I I II I I I I I II I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I II 
Sbjct: 37508 ccttcctgcccctcagcctcacctgtgtggcctcctctcctccacacagcacggggcgtg 37567 

Query: 41835 tgtccaggctgagcccgctgagcgtcgacacagtcgctgttggcctggtgtccagcgtgg 41894 

I I I M I II 1 1 I I I I I I I I I I I 1 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I M I 
Sbjct: 37568 tgtccaggctgaacccgctgagcgtcgacacagtcgctgttggcctggtgtccagcgtgg 37627 

Query: 41895 ttgtctatcccgtctacctggccatcctttttctcttccggatgtcccggagcaaggtgg 41954 

I I 11 I I I I II I I I II I I I I II II II I II I I 1 II I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct: 37628 ttgtctatcccgtctacctggccatcctctttctcttccggatgtcccggagcaaggtgg 37687 

Avrll or Blnl 

Query. 41955 gctggggctggggacccgggagtactgggaatggagcctgggcctcggcaccatgcetag 42014 

I I I I I I I I I I I I 11 I II I I I I I I I I II U I 111 I I I I I I I I I I I I I I II I I II I I f I II 

Sbjct: 37688 gctggggctggggacccgggagtactgggaatggagcctgggcctcggcaccatgcccag 37747 



Query: 42015 ggccgccactttccagtgctgcagccagagggaaaggcgtccaccaaaggctgctcggga 42074 

1 1 1 I 1 1 t 1 1 1 1 1 1 1 1 I II I 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 1 I 1 1 1 1 1 1 1 I I I I I I M I I I I I I I I I I I M I 

Sbjct: 3774 8 ggccgccactttccagtgctgcagccagagggaaaggcgtccaccaaaggctgctcggga 37807 



FIG 2 Cont 



Exon 29 and 30— Homo log 2 



Query: 41535 ttttgcgcttccggcgcctgctggtggctgagctgcagcgtggcttctttgacaagcaca 41594 

I I 1 1 1 I I I I I I I I I I I I I I 1 1 I I J I I I 1 I I HI III I I III I t I I lit I t I t I I 1 M 1 I 
Sbjct: 80620 tgttgcgcttccggcgcctgctggtggctgagctgcagcgtggcttctttgacaagcaca 80679 

Query; 41595 tctggctctccatatgggaccggccgcctcgtagccgtttcactcgcatccagagggcca 41654 

I I I I I I I I I II I II I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I II I I t I II II II I I II I 1 I I I it 
Sbjct: 80680 tctggctctccatatgggaccggccacctcgtagctgtttcactcgcatccagagggcca 80739 

Query: 41655 cctgctgcgttctcctcatctgcctcttcctgggcgccaacgccgtgtggtacggggctg 41714 

I It t 1 1 1 1 t It 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I It I I I I I II I I I I I } t t I II 1 I 
Sbjct: 80740 cctgctgcgttctcctcatctgcctcttcctgggcgccaacgccgtgtggtacggggctg 80799 

Query: 41715 ttggcgactctgcctacaggtgggtgccgtaggggtcggggcagcctcttcctgcccagc 4177 4 

Mil II I I I I I I I 1 I 1 I I I II I I I I I I I | 1 1 I I I | I I I I I 1 I I II I I I I I I I II M I I 
Sbjct: 80800 ttggtgactctgcctacaggtgggtgccgtaggggtcgggacagcctcttcctgcccagc 80859 

Query: 41775 ccttcctgcccctcagcctcacctgtgtggcctcctctcctccacacagcacggggcatg 41834 

I i t I I i I I I I I I I I t I I I I I II 1 1 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I 1 I 1 I I I I 
Sbjct: 80860 ccttcctgcccctcagcctcacctgtgtggcctcctctcctccacacagcacggggcatg 80919 

Query: 41835 tgtccaggctgagcccgctgagcgtcgacacagtcgctgttggcctggtgtccagcgtgg 41894 

I I 1 I 1 1 I I I I t I 1 1 I I I I I I I I t I t I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 1 I I 
Sbjct: 80920 tgtccaggctgagcccgctgagcgtcgacacagtcgctgttggcctggtgtccagcgtgg 8Q979 

Query: 41895 ttgtctatcccgtctacctggccatcctttttctcttccggatgtcccggagcaaggtgg 41954 

I I I I I I I I II I I M I I I I I I t t 1 I I 1 I I ) t I I I I I I I I I I I { I I I I I I I f I I I I I I I I 1 
Sbjct: 80980 ttgtctatcccgtctacctggccatcctctttctcttccggatgtcccggagcaaggtgg 81039 

Query: 41955 gctggggctggggacccgggagtactgggaatggagcctgggcctcggcaccatgcctag 42014 

I I I I I I I I II I II M I II I II I I I I I t I II I I I 1 I I I I f I I I I I I I I I I I I I I I I I I II 
Sbjct: 8104 0 gctggggctggggacccgggagtactgggaatggagcctgggcctcggcaccatgcccag 81099 



Query: 42015 ggccgccactttccagtgctgcagccagagggaaaggcgtccaccaaaggctgctcggga 42074 

I I I I I I I I I (I I I I II I II I I » II I I I t I I I II 1 I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I 
Sbjct: 81100 ggccgccactttccagtgctgcagccagagggaaaggcgtccaccaaaggctgctcggga 81159 
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